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SPECYFIKACJA ASORTYMENTOWO-CENOWA
SUKCESYWNE DOSTAWY BIBLIOTEK DO SEKWENCJONOWANIA NGS KOMPATYBILNYCH Z SEKWENATOREM NGS MINISEQ ILLUMINA lub równoważnych
DLA NARODOWEGO INSTYTUTU ONKOLOGII IM. MARII SKŁODOWSKIEJ-CURIE – PAŃSTWOWEGO INSTYTUTU BADAWCZEGO ODDZIAŁU W GLIWICACH
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	Biblioteki do sekwencjonowania NGS kompatybilne 
z sekwenatorem MiniSeq Illumina - panel ONKO 1




Zamawiający wymaga podania wszystkich składowych dla elementów poszczególnych zestawów, 
tj. wypełnienia danych 
w kolumnach od 4 do 11.















	Zestaw do przygotowania biblioteki wzbogacanej do sekwencjonowania metodą nowej generacji z zastosowaniem sekwenatora MiniSeq Illumina. Zestaw do oznaczania zmian w DNA z krwi obwodowej. Zestaw powinien umożliwić pulowanie próbek w ilości 16, 24 sztuk podczas jednej reakcji a w całości powinien umożliwić wykonanie minimum 500 próbek a maksimum 600 próbek. Planowane pokrycie zestawu 100X dla min. 90% sekwencji celowanej. Sondy dla wszystkich eksonów badanych genów, na zakładki na introny przed i po każdym eksonem o długości zakładki min. 20 bp. Zestaw powinien umożliwić sekwencjonowanie minimalnego panelu genów podanych poniżej i może zawierać większą liczbę genów. Zamawiający dopuszcza zarówno gotowy produkt jak i możliwość przygotowania produktu typu ‘custom’ pod warunkiem spełnienia wszystkich wymaganych kryteriów. Zestaw umożliwia dołożenie sond w trakcie trwania umowy w miejscach, które będą wykazywały niższe pokrycie oraz dołożenie sond dla kolejnych genów aż do łącznego rozmiaru panelu równego min 450 tys pz. Zestaw powinien zawierać wszystkie odczynniki niezbędne do przeprowadzania reakcji oraz kulki magnetyczne do oczyszczania. Minimalny zestaw genów przeznaczonych do analizy sekwencji jaki powinien zawierać produkt: RET, SDHA, SDHAF2, SDHB, SDHC, SDHD, MAX, TMEM127, VHL, EPAS1, FH, NF1, NF2, AIP, PRKAR1A, AP2S1, CASR, CDC73, CDKN1A, CDKN1B, CDKN2B, CDKN2C, GNA11, MEN1, PTH, PTEN.
Proponowany produkt musi być kompatybilny z sekwenatorem MiniSeq Illumina co oznacza, że uzyskana biblioteka może być sekwencjonowana w tym sekwenatorze i nie wymaga zastosowania dodatkowych odczynników lub dodatkowego wyposażenia aparatu aby przystosować bibliotekę do sekwencjonowania z wykorzystaniem ww. aparatu. Wymagane podanie zawartości zestawu (produkt, ilość, cena jednostkowa). 
Zestaw umożliwia przygotowanie biblioteki NGS manualnie oraz z wykorzystaniem automatycznej stacji pipetującej Biomek i7 Hybrid firmy Beckman
	zestaw

na powyższy zestaw składa się:
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	Biblioteki do sekwencjonowania NGS kompatybilne 
z sekwenatorem MiniSeq Illumina – panel ONKO 2




Zamawiający wymaga podania wszystkich składowych dla elementów poszczególnych zestawów, 
tj. wypełnienia danych w kolumnach od 4 do 11.












	Zestaw do przygotowania biblioteki wzbogaconej do sekwencjonowania metodą nowej generacji (NGS) z zastosowaniem sekwenatora MiniSeQ Illumina. Zestaw do oznaczania zmian w DNA  z krwi obwodowej. Zestaw powinien umożliwić pulowanie próbek w ilości: 16,24, 48 sztuk podczas jednej reakcji, a w całości powinien umożliwić wykonanie minimum 700, a maksimum 800. Planowane pokrycie zestawu 300 x dla min. 90% sekwencji docelowej. Sondy dla wszystkich eksonów badanych genów, na zakładki na introny przed i po każdym eksonie o długości zakładki min. 20 bp. Zestaw powinien umożliwić sekwencjonowanie minimalnego panelu genów podanego poniżej i może zostać poszerzony o większą liczbę genów. Zamawiający dopuszcza zarówno gotowy produkt jak i możliwość przygotowania produktu typu „custom” pod warunkiem spełnienia wszystkich wymaganych kryteriów. 
Zestaw umożliwia dołożenie sond w miejscach, które będą wykazywały niższe pokrycie oraz dołożenie sond dla kolejnych genów, aż do łącznego rozmiaru równego min. 450 tysięcy bp. 
Zestaw powinien zawierać wszystkie odczynniki niezbędne do przeprowadzenia reakcji oraz kulki magnetyczne wykorzystywane w oczyszczaniu. 
Minimalny zestaw genów przeznaczonych do analizy sekwencji jaki powinien zawierać produkt to:
BRCA1, BRCA2, PALB2, CHEK2, TP53, PTEN, STK11, MLH1, MSH2, BMPR1A, APC, EPCAM, MSH6, MUTYH, PMS2, SMAD4, CDKN2A
Proponowany produkt musi być kompatybilny z sekwenatorem MiniSeq Illumina, co oznacza, że uzyskana biblioteka może być sekwencjonowania w tym sekwenatorze i nie wymaga zastosowania dodatkowych odczynników lub dodatkowego wyposażenia aparatu, które umożliwi wykonanie analizy w w/w urządzeniu. Ponadto wymagane jest podanie zawartości zestawu (produkt, ilość, cena jednostkowa)
Zestaw umożliwia przygotowanie biblioteki NGS manualnie oraz z wykorzystaniem automatycznej stacji pipetującej Biomek i7 Hybrid firmy Beckman
	 zestaw

na powyższy zestaw składa się:
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	Biblioteki do sekwencjonowania NGS kompatybilne 
z sekwenatorem MiniSeq Illumina – panel ONKO 3

Zamawiający wymaga podania wszystkich składowych dla elementów poszczególnych zestawów, 
tj. wypełnienia danych w kolumnach od 4 do 11.

	Zestaw do przygotowania biblioteki wzbogaconej do sekwencjonowania metodą nowej generacji (NGS) z zastosowaniem sekwenatora MiniSeQ Illumina. Zestaw do oznaczania zmian w DNA z krwi obwodowej. Zestaw powinien umożliwić pulowanie próbek w ilości: 16,24, 48 sztuk podczas jednej reakcji, a w całości powinien umożliwić wykonanie minimum 700, a maksimum 800. Planowane pokrycie zestawu 300 x dla min. 90% sekwencji docelowej. Sondy dla wszystkich eksonów badanych genów, na zakładki na introny przed i po każdym eksonie o długości zakładki min. 20 bp. Zestaw powinien umożliwić sekwencjonowanie minimalnego panelu genów podanego poniżej i może zostać poszerzony o większą liczbę genów. Zamawiający dopuszcza zarówno gotowy produkt jak i możliwość przygotowania produktu typu „custom” pod warunkiem spełnienia wszystkich wymaganych kryteriów. 
Zestaw umożliwia dołożenie sond dla kolejnych genów, aż do łącznego rozmiaru równego min. 450 tysięcy bp. 
Zestaw powinien zawierać wszystkie odczynniki niezbędne do przeprowadzenia reakcji oraz kulki magnetyczne wykorzystywane w oczyszczaniu. 
Minimalny zestaw genów przeznaczonych do analizy sekwencji jaki powinien zawierać produkt to:
BRCA1, BRCA2, PALB2, CHEK2, TP53, PTEN, STK11, MLH1, MSH2, BMPR1A, APC, EPCAM, MSH6, MUTYH, PMS2, SMAD4, CDKN2A
Proponowany produkt musi być kompatybilny z sekwenatorem MiniSeq Illumina, co oznacza, że uzyskana biblioteka może być sekwencjonowania w tym sekwenatorze i nie wymaga zastosowania dodatkowych odczynników lub dodatkowego wyposażenia aparatu, które umożliwi wykonanie analizy w w/w urządzeniu. Ponadto wymagane jest podanie zawartości zestawu (produkt, ilość, cena jednostkowa)
Zestaw umożliwia przygotowanie biblioteki NGS manualnie oraz z wykorzystaniem automatycznej stacji pipetującej Biomek i7 Hybrid firmy Beckman
	zestaw

na powyższy zestaw składa się:
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	Biblioteki do sekwencjonowania NGS kompatybilne 
z sekwenatorem MiniSeq Illumina – panel ONKO SOMATYKA


Zamawiający wymaga podania wszystkich składowych dla elementów poszczególnych zestawów, 
tj. wypełnienia danych w kolumnach od 4 do 11.

	Zestaw do przygotowania biblioteki wzbogaconej do sekwencjonowania metodą nowej generacji (NGS) z zastosowaniem sekwenatora MiniSeQ Illumina. Zestaw do oznaczania zmian w DNA z próbek FFPE. Zestaw powinien umożliwić pulowanie próbek w ilości: 16 sztuk podczas jednej reakcji, a w całości powinien umożliwić wykonanie minimum 400, a maksimum 600. Planowane pokrycie zestawu 1000 x dla min. 90% sekwencji docelowej. Sondy dla wszystkich eksonów badanych genów, na zakładki na introny przed i po każdym eksonie o długości zakładki min. 20 bp. Zestaw powinien umożliwić sekwencjonowanie minimalnego panelu genów podanego poniżej i może zostać poszerzony o większą liczbę genów. Zamawiający dopuszcza zarówno gotowy produkt jak i możliwość przygotowania produktu typu „custom” pod warunkiem spełnienia wszystkich wymaganych kryteriów. 
Zestaw umożliwia dołożenie sond dla kolejnych genów, aż do łącznego rozmiaru równego min. 450 tysięcy bp. 
Zestaw powinien zawierać wszystkie odczynniki niezbędne do przeprowadzenia reakcji oraz kulki magnetyczne wykorzystywane w oczyszczaniu. 
Minimalny zestaw genów przeznaczonych do analizy sekwencji jaki powinien zawierać produkt to:
BRCA1, BRCA2, TP53, POLE 
Proponowany produkt musi być kompatybilny z sekwenatorem MiniSeq Illumina, co oznacza, że uzyskana biblioteka może być sekwencjonowania w tym sekwenatorze i nie wymaga zastosowania dodatkowych odczynników lub dodatkowego wyposażenia aparatu, które umożliwi wykonanie analizy w w/w urządzeniu. Ponadto wymagane jest podanie zawartości zestawu (produkt, ilość, cena jednostkowa)
Zestaw umożliwia przygotowanie biblioteki NGS manualnie oraz z wykorzystaniem automatycznej stacji pipetującej Biomek i7 Hybrid firmy Beckman
	zestaw

na powyższy zestaw składa się:
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UWAGA: Zamawiający wymaga podania wszystkich składowych dla elementów poszczególnych zestawów, tj. wypełnienia danych w kolumnach od 4 do 11.

______________________, dnia _____________________
             (miejscowość)

__________________________________________________________________
Dokument należy podpisać kwalifikowanym podpisem elektronicznym przez osobę(y) uprawnioną(e) do składania oświadczeń woli w imieniu Wykonawcy, zgodnie z formą reprezentacji Wykonawcy określoną w dokumencie rejestracyjnym (ewidencyjnym) właściwym dla formy organizacyjnej Wykonawcy lub pełnomocnika.


